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RINGKASAN

Tanaman tebu mengakumulasi sukrosa pada internoda batang dan tingkat akumulasinya
sangat berpengaruh terhadap nilai rendemen. Translokasi sukrosa dari organ source ke
organ sink difasilitasi oleh SUT yang keberadaannya diatur oleh DNA SUT. Penelitian ini
bertujuan untuk memperbanyak dan mengidentifikasi fragmen cDNA SUT dari pelepah
daun tebu yang dapat digunakan sebagai probe untuk mempelajari karakteristik fisiologi
SUT pada tingkat DNA. Fragmen cDNA SUT diisolasi dari pelepah daun tebu varietas
PS 86-10029 melaui RT-PCR. Primer dirancang berdasakan daerah konservatif pada
tingkat asam amino dari Saccharum officinarum Sucrose Transporter (SoSUT) 2A batang
nomor aksesi AY-165599, Oryza sativa Sucrose Transporter (OsSUT) putative nomor
aksesi XM-464733, dan Oryza sativa Sucrose Transporter (OsSUT) mRNA nomor aksesi
AAP-54842 dari NCBI.

Perancangan primer menghasilkan primer  forward, yaitu SUT-F
(5CAGATCCTTCAACAGTTCGC3’) dan  primer reverse, yaitu SUT-R
(5’TGCCCTTTGTCTCCGGAACC3’). Kloning dilakukan dalam plasmid pGEMT Easy
sebagai vektor kloning dan Eschericia coli strain DH5 o sebagai sel inang. Keberhasilan
kloning dapat dianalisis dengan enzim restriksi EcoRI dan hasil elektroforesis dalam 1%
gel agarose menunjukkan adanya dua band; yaitu band pGEMT Easy 3015 bp, dan band
¢DNA SUT 576 bp. Analisis skuensi dilakukan untuk mengetahui urutan basa-basa
nukleotida pada fragmen cDNA SUT. Hasil homologi fragmen cDNA SUT melalui
program Genetyx 3.0 adalah 98.6% dengan SoSUT dari batag tebu, 93.0% dengan SoSUT
dari daun tebu, 91.5% dengan ZmSUT, 87.4% dengan SoSUT 2A batang tebu (AY-
165599), dan 87.1% dengan OsSUT (XM-464773).
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SUMMARY

Sugarcane accumulated sucrose in internode of plant and level of accumulation affected
value of sucrose content. Sucrose translocation from source to sink facilitated by SUT
(Sucrose transporter) which their presence regulated by DNA of SUT. Goal of this
research is to multiply and identify cDNA of SUT isolated from leaf stem of sugarcane. It
can be used as probe in study of physiological characteristic of SUT in level of DNA.
cDNA fragment was isolated from leaf stem of sugarcane variety PS 86-10029 using RT-
PCR. Primer was designed according conservative sequence of amino acid of SoSUT 2A
(Saccharum officinarum Sucrose Transporter) isolated from sugarcane stalk with number
accession of AY-165599, Oryza sativa Sucrose Transporter (OsSUT) putative accession
number XM-464733, Oryza sativa Sucrose Transporter (OsSUT) mRNA accession
number AAP-54842. All these amino acid sequences refered from NCBI (National Centre
for Biology Information). Result of primer design were SUT-F
(5’CAGATCCTTCAACAGTTCGC3’) for forward primer and primer reverse SUT-R
(5’TGCCCTTTGTCTCCGGAACC3’). Cloning of ¢cDNA using pGEMT Easy as vector
and Eschericia coli strain DH5 ¢ as host cell. Identification of successful of cloning using
restriction enzyme EcoRI and electrophoresis 1% of agarose gel showed two bands; i.e.
band of pGEMT Easy size of 3015 bp and band of cDNA SUT with size of 576 bp.
Sequence nucleotide of cDNA SUT analyzed using Sequencer machine. Homology of
¢DNA SUT fragment identified using Genetyx 3.0 program and its result showed that
homology level was 98.6%, 93.0%, 91.5%, 87.4% and 87.1%  comparing to the
nucleotide sequence of SoSUT —stalk of sugarcane, SoSUT-leaf of sugarcane, ZmSUT,
SoSUT 2A-stalk of sugarcane (AY-165599), and OsSUT (XM-464773) respectively.
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